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Quelques données en biologie :

 Tableaux de données

 Paramètres (de simulation)

 Programmes informatiques

 Données massives

Pourquoi publier tout ça ?
Comment faire ?
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On exclut tout de suite

 Site web perso de chercheur

 Site web de labo / d’institut
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Cas n° 1 : tableau de données

propriétés d’une famille de protéines

Poulain et al., PLOS ONE, 2010. 
DOI 10.1371/journal.pone.0009990
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Cas n° 1 : tableau de données

DOI 10.1371/journal.pone.0009990.s001

propriétés d’une famille de protéines
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Cas n° 1 : tableau de données

DOI 10.1371/journal.pone.0009990.s001

propriétés d’une famille de protéines

en PDF !
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Cas n° 2 : fichiers de paramètres

Jallu et al., PLOS ONE, 2012. 
DOI 10.1371/journal.pone.0047304

Simulations numériques
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Cas n° 2 : fichiers de paramètres

DOI http://dx.doi.org/10.6084/m9.figshare.104603
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Cas n° 2 : fichiers de paramètres
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Figshare ?

(2011 / Marc Hahnel)

▲
Digital Science 
(Overleaf, Altmetric)

▲ 
Holtzbrinck 

▼
Springer Nature

Who Owns Digital Science? R. C. Schonfeld, 2017. 
https://scholarlykitchen.sspnet.org/2017/10/23/ownership-digital-science/
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Figshare / FAIR ?
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Cas n° 3 : tableau de données

Etoka-Beka et al., Tropical Medicine & International Health, 2016. 
DOI 10.1111/tmi.12786
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Cas n° 3 : tableau de données

https://zenodo.org/record/154453
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OpenAIRE + CERN (2013)

http://about.zenodo.org/principles/
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Cas n°4 : code informatique

Barnoud et al., PeerJ, 2017.
DOI 10.7717/peerj.4013
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Cas n°4 : code informatique

GitHub

Zenodo
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Cas n°4 : code informatique

GitHub

Zenodo
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Cas n°5 : données massives 
« omiques »

Séquençage haut débit (ADN / ARN) :

 Gene Expression Omnibus (GEO)
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/

● Sequence Read Archive (SRA)
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/sra

Protéomique par spectrométrie de masse :

 PRoteomics IDEntifications (PRIDE)
https://www.ebi.ac.uk/pride/archive/

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/sra
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